MINISTERIO DA EDUCACAO

AM UNIVERSIDADE FEDERAL DOS VALES DO JEQUITINHONHA E MUCURI \

DIAMANTINA - MINAS GERAIS

PRO-REITORIA DE GESTAO DE PESSOAS UFVJM

INSTRUCOES ESPECIFICAS QUE REGULAMENTAM O CONCURSO
PUBLICO

Estas Instrucdes Especificas, o Edital n°® 42/2016 e a Resolu¢do n° 13 — CONSU alterada
pela Resolugdo n°® 16 — CONSU de 11/07/2014, disciplinardo o Concurso Publico da
classe de Professor Classe A — Adjunto A, ndo cabendo a qualquer candidato alegar
desconhecé-lo.

1. AREA DE CONHECIMENTO: MELHORAMENTO ANIMAL E GENETICA
MOLECULAR.

CAMPUS: Diamantina

GRUPOQO: Magistério Superior

CATEGORIA FUNCIONAL: Professor Ensino Superior
CLASSE: Professor Classe A — Adjunto A

REGIME DE TRABALHO: Dedicagédo Exclusiva

2. DATITULACAO
Graduado em Zootecnia com Doutorado em Zootecnia ou Genética e Melhoramento

DO CONTEUDO PROGRAMATICO

Gendmica Nutricional: Nutrigendmica e Nutrigenética na produgdo animal;

Epigenética e Epigendmica;

Uso de informagdes gendmicas na avaliacdo genética de animais de producao

Expressdo e regulacdo génica de animais domésticos;

Sequenciamento de nova geracdo: métodos e aplicagdes na analise gendmica e
transcriptoma;

Fundamentos, técnicas e aplicacbes de genética molecular na producdo animal;

Banco de dados gendmicos e aplicacdes da bioinformatica;

8. Estratégia de estudo do "gene candidato™ e exemplos bem sucedidos.
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